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a) DENOMINACION:

SEMINARIO TALLER: “INGENIERIA DE GENOMAS CRISPR/CAS: METODOS,
DISENO Y APLICACIONES BIOTECNOLOGICAS”.

b) FUNDAMENTACION:

La terapia génica ha experimentado a lo largo del tiempo sucesivas mejoras y avances a partir
del desarrollo en el campo de las herramientas de edicién genética, potenciando la labor del
biotecndlogo. ,

La tecnologia CRISPR se aplica para editar genéticamente células primarias de pacientes con
alguna enfermedad rara, con el objetivo de generar un modelo de estudio o de abordar un
protocolo de terapia génica. Esta tarea supone asimismo el dominio de métodos y técnicas y
la resolucioén de retos y problemas a los que hay que enfrentarse, para lo cual es necesario
introducirse en temadticas tales como: Breaking-Cas para el disefio optimizado de guias de
ARN a utilizar en experimentos de edicién genética mediante CRISPR; validacién de guias
CRISPR en células y en el laboratorio antes de utilizarlos en animales y preparacién de
reactivos para su microinyeccién en embriones de ratén; aspectos relevantes en un
experimento de edicién genética, en células o animales; utilizacién en embriones; utilizacién
en células somaticas; seleccién de plasmidos y disefio in silico de sondas.

El presente Taller/Curso favorecera el conocimiento y la reflexién docente sobre los alcances
e implicancias del uso de esta tecnologia, como asi también su incorporacién a las
actividades de docencia e investigacién de la Carrera de Biotecnologia.

¢) OBJETIVOS:

» Conocer el estado del arte y las aplicaciones biomédicas de CRISPR.

> Debatir el desarrollo actual y los alcances futuros de esta nueva biotecnologia.

> Familiarizarse con el sistema de edicién de genomas CRISPR, a fin de utilizarlo en la
investigacion y la docencia en el laboratorio de biologia molecular.

d) PROGRAMA:

1°Encuentro: ,

Introduccién inicial general sobre el sistema CRISPR/Cas. Estado del arte pasado, actual y
futuro de la edicién génica y la tecnologia CRISPR. Aplicaciones biomédicas de CRISPR.
Breaking-Cas para el disefio optimizado de guias de ARN a utilizar en experimentos de



edicion genética mediante CRISPR. Aproximacién a la terapia génica usando las sucesivas
mejoras y avances que se han ido produciendo en el campo de las herramientas de edicién
genética. Aplicaciones en vegetales (New Breeding Techniques NBTS).

2°Encuentro:
Aspectos relevantes en un experimento de edicién genética, en células o animales.
Utilizacién en embriones; Introduccién del Sistema CRISPR/Cas9 (CRISPR-ON);
Utilizacion en células sométicas. Seleccién de plasmidos y disefio in silico de sondas para
CRISPR/Cas9.

3°Encuentro:

Nuevas herramientas para la deteccion de acidos nucleicos, proteinas CAS con actividades
alternativas y sensibles. Enfoques de herramientas CRISPR/Cas12 diagndésticas, practicas
para la deteccién de patégenos y enfermedades. Desarrollo de una plataforma de diagndstico
molecular de los virus ZIKV, SARS-Cov-2 y Sarampiéon mediante la técnica RT-
LAMP/CRISPR-Cas12

4°Encuentro:

Responsabilidad y edicion génica. Desafios bioéticos que presentan estas tecnologias y la
responsabilidad colectiva de pensar como regular, en tanto sociedad, estas nuevas
tecnologias. Espacio reservado para un debate Exponiendo los retos y problemas a los que
hay que enfrentarse para editar genéticamente células primarias de pacientes con alguna
enfermedad rara, con el objetivo de generar un modelo de estudio o de abordar un protocolo
de terapia génica.

¢) MODALIDAD:

Presencial con una frecuencia semanal durante cuatro semanas.

La actividad tendra una carga horaria total de DIECISEIS (16) horas, distribuidas en
CUATRO (4) encuentros de CUATRO (4) horas cada uno.

Cada encuentro consistirdA en presentaciones y exposiciones, donde se introducirdn
herramientas y estrategias, seguidos de espacios para preguntas y debate. ‘
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f) PARTICIPANTES:

El dictado del presente taller de capacitacion docente estard a cargo de los docentes de la
Licenciatura en Biotecnologia:

Dr. Leonardo Romorini.

Licenciado en Ciencias Biolégicas en la Facultad de Ciencias Exactas y Naturales de la
Universidad de Buenos Aires. Realiz6 su doctorado en el IFIBYNE y en el Departamento de
Quimica Bioldégica, FCEyN, UBA. Profesor Adjunto de la asignatura Biotecnologia de la
Carrera de la Licenciatura en Biotecnologia DCAyT UNM. Investigador Adjunto CONICET.
Actualmente su grupo de trabajo se dedica a Modelado de enfermedades neurodegenerativas,
en particular enfermedad de Alzheimer, a partir de la generacién de células madre
pluripotentes inducidas humanas (iPs) mediante reprogramacién de células de pacientes y
posterior diferenciacion a fenotipo neural en 2 y 3 dimensiones.

Lic. Ramiro Perrotta.

Licenciado en Biotecnologia UNQ. Doctor Area Quimica Biolégica FCEN-UBA. Docente
Ordinario Area de Biologia y Microbiologia General, en la asignatura Introduccién a la
Biotecnologia de la Carrera de la Licenciatura en Biotecnologia DCAyT UNM. Investigador
en Onco-Inmunologia en el Laboratorio de Inmunopatologia IBYME-CONICET. Actual
Becario Post-Doctoral, de la organizacion Revive & Restore de los Estados Unidos de
América. Investigador en el laboratorio del Dr. George Church del Department of Genetics,
Harvard Medical School.

Invitados especiales:



Dra. Josefina Caillava. Investigadora Instituto de Biotecnologia IABIMO INTA.
Dr. Esteban Hopp. Investigador Instituto de Biotecnologia IABIMO INTA.
Dr. Federico Pereyra Bonnet. Investigador UBA-CONICET, Fundador CASPR Biotech.

Coordinaciéon de la carrera Licenciatura en Biotecnologia, del Departamento de Ciencias
Aplicadas y Tecnologia.

g) DESTINATARIOS Y CONDICIONES DE ADMISION:

Ser docente, auxiliar estudiante o graduado y/o estudiante del Ciclo Superior de la carrera de
LICENCIATURA EN BIOTECNOLOGIA. Abierto a docentes de otras carreras de la UNM.

h) CERTIFICACION:

De ASISTENCIA, con una participacién minima del OCHENTA POR CIENTO (80%), o de
APROBACION en caso de realizacion en tiempo y forma de la actividad integradora final.

i) RESPONSABLE: Coordinacion de la carrera Licenciatura en Biotecnologia, del
Departamento de Ciencias Aplicadas y Tecnologia.

j) ARANCELES: Sin arancelar.
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